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Szkota Gioéwna Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie

Recenzja osiagniecia naukowego

pt. ,Analiza genetycznych uwarunkowarn zwigzanych z efektem heterozji kukurydzy
(Zea mays L.) z wykorzystaniem metod biotechnologicznych”

oraz dorobku naukowego dr inz. Agnieszki Tomkowiak,

ubiegajacej sie o nadanie stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauki rolnicze,
dyscyplinie rolnictwo i ogrodnictwo.

Recenzje wykonatam w zwiazku z decyzjg Rady Doskonatosci Naukowej z dnia 29.09. 2020 roku
o wyznaczeniu komisji habilitacyjnej do przeprowadzenia postepowania habilitacyjnego dr inz.

Agnieszki Tomkowiak.
Recenzje przygotowatam w oparciu o dokumentacje obejmujaca;

1. Wniosek o przeprowadzenie postepowania w sprawie nadania stopnia doktora
habilitowanego

Autoreferat

Wykaz osiggnie¢ naukowych Habilitantki

Oswiadczenia wspotautorow publikacji stanowigcych osiggniecie naukowe

Kopie publikacji stanowigcych osiggniecie naukowe

Kopie 10 najwazniejszych publikacji Habilitantki

Kopie publikacji bedace wynikiem aktywnosci naukowej w wiecej niz jednej uczelni
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Kopie dokumentéw potwierdzajgcych odbycie stazéw naukowych

1. Najwazniejsze fakty z Zyciorysu zawodowego Habilitantki

Pani dr inz. Agnieszka Tomkowiak jest absolwentkg Akademii Rolniczej (obecnie Uniwersytet

Przyrodniczy) im. Augusta Cieszkowskiego w Poznaniu. Tytut magistra inzyniera (specjalizacja genetyka



i hodowla roslin} uzyskata w roku 2003 na podstawie pracy pt. ,Molekularna i cytogenetyczna analiza
podwojonych haploidéw (DH) pszenicy ozimej Triticum aestivum L ssp. vulgare”, wykonanej
w Katedrze Genetyki i Hodowli Roslin pod opiekg naukowg prof. dr hab. Zbigniewa Brody. W roku 2007
zostaf jej nadany przez Rade Wydziatu Rolniczego tej samej uczelni stopien naukowy doktora nauk
rolniczych w zakresie agronomii na podstawie pracy doktorskiej pt. ,Badanie zaleinodci dystansu
genetycznego form rodzicielskich z efektem heterozji”, ktérej promotorem byt réwniez prof. dr hab.
Zbigniew Broda. Dr inz. Agnieszka Tomkowiak nie ubiegata sie uprzednio o nadanie stopnia doktora

habilitowanego.

Jeszcze przed uzyskaniem stopnia doktora, Habilitantka podjeta prace w Katedrze Genetyki
i Hodowli Roslin Akademii Rolnicze] im. Augusta Cieszkowskiego w Poznaniu, gdzie pracuje do tej pory.
Poczgtkowo, w latach 2006 — 2009 byfa zatrudniona na stanowisku referenta technicznego, nastepnie,

w latach 2009 — 2012, na stanowisku specjalisty, a od roku 2012 jest adiunktem.

2. Informacja o obowiazujgcych przepisach prawa na dzien wszczecia ocenianego

postepowania habilitacyjnego.

Whiosek o przeprowadzenie postepowania w sprawie nadania habilitacyjnego dr inz. Agnieszki
Tomkowiak jest datowany na 14.03.2020 roku. Dorobek naukowy Habilitantki, w tym osiggniecie
naukowe pt. ,Analiza genetycznych uwarunkowar zwigzanych z efektem heterozji kukurydzy
(Zea mays L.) z wykorzystaniem metod biotechnologicznych”, podlega ocenie pod katem spetnienia
wymagan okreslonych w art. 219 ust.1 pkt 2 i 3 ustawy z dnia 20 lipca 2018 roku Prawo o szkolnictwie

wyZszym i nauce (Dz.U. z 2018 r. poz 1668 z pdin. zm.).

3. Dane naukometryczne

Na dotychczasowy dorobek dr inz. Agnieszki Tomkowiak sktada sie 46 artykuiéw w czasopismach
naukowych, z tego 15 w czasopismach z listy JCR. W okresie przed uzyskaniem stopnia doktora zostata
wspétautorem 3 artykutéw {wszystkie w pismach spoza listy JCR). W skfad osiggniecia naukowego
wchodzi 5 z wyZej wymienionych artykutéw opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora — 4 ukazaty
sie w pismach z listy JCR i jeden w pismie spoza listy JCR. Dr inZ. Agnieszka Tomkowiak jest rowniez
wspotautorem jednej monografii i jednego rozdziatu w monografii {obie te prace ukazaly sie
po uzyskaniu przez habilitantke stopnia doktora). Sumaryczny IF dla publikacji Habilitantki wynosi
24,101, a sumaryczna liczba punktéw ministerialnych - 1159. Dla publikacji, ktére ukazaty sie

po uzyskaniu przez Habilitantke stopnia doktora wartosci te wynoszg odpowiednio 24,101 i 1151,



co wyraznie wskazuje, Zze znaczne zwiekszenie jej dorobku naukowego wystapito po uzyskaniu stopnia
doktora, Wartosci te mozna uznac za zadowalajgca w odniesieniu w odniesieniu do reprezentowanej
dziedziny i dyscypliny oraz obecnego etapu jej kariery naukowej. Liczba cytowan publikacji Habilitantki
wedtug bazy Web of Science wynosi 13, a indeks Hirscha — 2. Wartosci te sg niskie, nalezy jednak
uwzglednié, 2e 13 z 15 publikacji Habilitantki w czasopismach z listy JCR ukazato sie w latach 2019-
2020. Prace te nie mialy zatem jeszcze szansy zgromadzié¢ wielu cytowan. Moina spodziewac sig,
7e pokiosiem tej bardzo duzej aktywnosci publikacyjnej Habilitantki w ostatnim okresie bedzie
zwiekszenie sig wskainikéw naukometrycznych w najblizszych latach. Pozwala tez ona oczekiwad

dalszego owocnego rozwoju naukowego dr inz. Agnieszki Tomkowiak.

4. Ocena osiggniecia naukowego

Osiggnigcie naukowe zatytutowane , Analiza genetycznych uwarunkowan zwigzanych z efektem
heterozji kukurydzy (Zea mays L.} z wykorzystaniem metod biotechnologicznych” to cykl pieciu
publikacji wieloautorskich {od 2 do 6 autorow, w tym autorzy z réznych jednostek organizacyjnych UP
w Poznaniu i z innvch osrodkow - Uniwersytetu Medycznego w Poznaniu, Uniwersytetu Przyrodniczego
we Wroctawiu i Hodowli Roslin Smolice Sp. z o0.0.). Publikacje te ukazaly sie w nastepujacych
czasopismach: Plant Breeding and Seed Science IHAR, Open Life Sciences, Plants (dwa artykuty)
i Maydica. Za wyjatkiem Plant Breeding and Seed Science IHAR sg to pisma z listy JCR. Pierwsza
publikacja ukazata sie w roku 2010, pozostate w roku 2019. Czasopisma, w ktorych Habilitantka
opublikowata artykuty sktadajace na na osiggniecie naukowe, majg umiarkowang range {odpowiednio,
IF 0,504 i 0,578 dla pism Open Life Sciences i Maydica, Plant Breeding and Seed Science IHAR jest
pismem spoza listy JCR), za wyjgtkiem pisma Plants, ktdre cieszy sie ostatnio coraz wiekszym
zainteresowaniem naukowcow, o czym swiadczy rosngcy IF — obecnie 2,762. Sumaryczny IF publikacji
wchodzacych w skiad osiggniecia, wedtug roku publikacji, wynosi 6,346, a suma punktow MNiSW - 226.
Habilitantka jest pierwszym autorem czterech publikacji i autorem korespondujgcym trzech. Zgodnie
z deklaracjami Habilitantki i oswiadczeniami wspofautorow miata ona wiodgcy wkiad
w powstanie tych publikacji - obejmowat on opracowanie koncepcji badawczej (w jednym przypadku
wspdtudziat w opracowaniu koncepcji badawczej), wykonanie pomiaréw biometrycznych i/lub analiz
laboratoryjnych, interpretacje wynikdw (lub wspotudziat w interpretacji), udziat w wykonaniu analiz
statystycznych, napisanie manuskryptow. Wkfad ten nie zostat oszacowany procentowo. Warto
podkresli¢, ze prace te powstaty przy udziale naukowcdéw z réznych jednostek i/lub osrodkéw
naukowych, co wskazuje na cenng umiejetnosc Habilitantki do nawigzywania efektywnych wspdtpracy

ze specjalistami z réinych dziedzin.



W przedstawionej dokumentacji zamieszczono zarowno publikacje wchodzace w skiad osiggniecia,
jak i ich 16-stronicowe omdwienie. W omdwieniu tym zawarto wprowadzenie w tematyke cyklu,
zbiorcze omdwienie wykorzystanego materiafu roslinnego, hipoteze badawcza i cel badan oraz dla
kazdej publikacji przestawiono uzyskane wyniki i wyciggniete wnioski. Omdwienie to pokazuje
spojnosé tematyczna pieciu przedstawionych publikacji, ktére dotycza wykorzystania metod
molekularnych i biostatystycznych do predykcji efektu heterozji w odniesieniu do materiatu rodlinnego
wykorzystywanego w polskiej hodowli kukurydzy i obejmujg: wykorzystanie réznych metod detekcji
polimorfizmu DNA do okreslenia struktury zréznicowania genetycznego badanych materiatéw, préby
znalezienia modeli matematycznych odpowiednich do predykcji efektu heterozji na podstawie
dystansu genetycznego miedzy komponentami rodzicielskimi, oraz poszukiwanie markerow

wybranych cech plonotwdrczych.

Pierwsza praca (P1) — Attempt to adapt a statistical model for heterosis effect in maize F, hyrids
depending on the genetic distance of parental forms (Plant breeding and Seed Science IHAR 2010) —
dotyczy charakterystyki 10 mieszancdw F; kukurydzy oraz 16 linii wsobnych (komponentéw
rodzicielskich tvch mieszancéw) przv pomocy markeréw RAPD i AFLP oraz pomiarow skfadowych
plonu. Wykorzystano rowniez informacje o pochodzeniu linii wsobnych. Dane uzyskane przy pomocy
markerdw DNA postuzyty do obliczenia dystansu genetycznego miedzy komponentami rodzicielskimi,
zbadano korelacje dystansu genetycznego z efektem heterozji i zaproponowano model matematyczny
do predykcji efektu heterozji na podstawie dystansu genetycznego. Uwage w pracy zwraca
niedoktadnos¢ opisu metodyki — np. brak sktadu lub cytowania pracy Zrédtowe] dia buforéw uzytych
podczas izolacji DNA do analiz AFLP, brak informacji o koncentracji wykorzystanych roztworow DNA.
Kolejnym mankamentem jest brak odniesieni do aktualnej literatury swiatowej dotyczacej zagadnienia
Omawiana praca ukazata sie w roku 2010, a jedynie 3 z cytowanych w niej 19 publikacji ukazaty sie
po roku 2000, najnowsza w 2006. W dyskusji brak jest w moim odczuciu krytycznej oceny ukfadu
doswiadczalnego. Uwazam, Ze warto by byto wspomniec o ograniczeniach zastosowanych markeréw
molekularnych, a zwiaszcza o tym, Ze analizy wykorzystujgce niewielka liczbe przypadkowych
markerow DNA czesto nie odzwierciedlajg wiasciwie relacji pomiedzy badanymi genotypami.
Wartosciowym uzupetnieniem opisanych w tej pracy badan bytoby zweryfikowanie zaproponowanego
modelu matematycznego przy wykorzystaniu komponentéw rodzicielskich i mieszancow, ktore nie
byty wykorzystywane podczas tworzeniu tego modelu. Odniostam wraienie, Ze Habilitantka jest
s$wiadoma mankamentéw tej pracy — w Autoreferacie zamiescita stwierdzenie, ie przedstawione
wyniki ,stanowily jedynie wstepne rozpoznanie w tym temacie”. Niemniej jednak wydaje mi sie, ze
moina byto zrezygnowac z wigczania tej pracy do osiggnigcia, zwazywszy, Ze pozostafe prace

reprezentuja zdecydowanie wyiszy poziom.



Kolejna praca skfadajgca sie na osiggniecie (P2) Dependence of heterosis effect on genetic distance,
determined using various molecular markers (Open Life Sciences 2020) tak jak wszystkie pozostafe
prace opublikowana zostata okoto dekade péiniej niz pierwsza praca. Praca ta (P2) stanowi
kontynuacje i poszerzenie tematyki badawcze] poruszonej w pierwszej pracy (P1). Zauwazalne jest
jednak wyraznie, iz w okresie dzielgcym te publikacje miat miejsce intensywny rozwdj naukowy
Habilitantki. W omawianej pracy przy pomocy markerdw SSR, AFLP i RAPD scharakteryzowano 13
mieszaricow F; kukurydzy oraz 19 linii wsobnych — ich komponentéw rodzicielskich, przeprowadzono
pomiary biometryczne sktadowych plonu, na podstawie informacji o pochodzeniu obliczono stopien
spokrewnienia. Jednym z atutdw pracy jest bardzo dobrze napisane wprowadzenie stanowigce
syntetyczny i przestepny przeglad dostepnej wiedzy na temat przyczyn zjawiska heterozji i mozliwosci
predykcji efektu heterozji, oparty na wiasciwie dobranych, aktualnych pozycjach z literatury swiatowej
dotyczacej tego zagadnienia. Uzyskane dane molekularne postuzyty do obszerniejszej charakterystyki
podobieristwa genetycznego — wykorzystano 5 wspdiczynnikéw umozliwiajgcych okreélanie
podobieristwa genetycznego na podstawie danych markerowych. Analizy statystyczne pozwolity
na ustalenie, m.in., iz w przyjetym ukfadzie doswiadczalnym przetestowany zestaw 40 markerdw SSR
oraz wykorzystanie wspotczynnikdw Jaccarda, Kluczynskiego, Nei i Rogersa do okreslenia
podobienstwa pozwala na oszacowanie efektu heterozji. Nasuwa sie pytanie, czy konieczne jest
wykorzystanie wszystkich 40 zbadanych w pracy markeréw SSR. By¢ moie podobng lub wyiszg
skutecznos¢ predykcji efektu heterozji moina by uzyskac stosujgc mniejszg liczbe najbardziej
polimorficznych markerdw SSR. Zwiekszyto by to szanse na wykorzystanie proponowanej strategii
przewidywania efektu heterozji w polskiej praktyce hodowlanej. Nie umniejsza to jednak faktu,
Ze w omawiane] pracy uzyskano niewgtpliwie cenne i uzyteczne informacje o duzym znaczeniu
praktycznym, dotyczgce materiatu roslinnego wykorzystywanego w polskiej hodowli heterozyjnej

kukurydzy.

W pracy zatytutowanej Selection of parental material to maximize heterosis using SNP
and SilicoDArT markers (Plants 2019) (P3) wykorzystano ten sam materiat roslinny (wraz wynikami
pomiaréw biometrycznych), co w pracy poprzedniej (P2). Habilitantka zdecydowata sie
tym razem na zastosowanie genotypowania metodg DArTseq. Metoda ta nalezy do grupy metod
genotyping by sequencing (GBS) czyli genotypowania przez sekwencjonowanie i pozwala na uzyskanie
przy zastosowaniu metod redukcji ztoZzonosci genomu i sekwencjonowania nowej generacji wielu
tysiecy, rozproszonych w genomie, wysokiej jakosci markeréw. Wybhor tej metody odzwierciedla
aktualne trendy w genotypowaniu DNA i pokazuje w mojej opinii, iz Habilitantka sledzi rozwdj
technologii i potrafi wiaczaé¢ do swojego warsztatu badawczego najnowsze i najefektywniejsze

w danym momencie rozwigzania. W pracy przeprowadzono réwniez poglebiona analize statystyczng



danych z fenotypowania i genotypowania. Jak moZna byto oczekiwaé, stwierdzono, ze dystans
genetyczny obliczony na podstawie ponad 8 tysiecy wysokie] jakosci markeréw DArTseq odzwierciedlat
stopiert pokrewienistwa wyznaczony na podstawie danych o pochodzeniu i korelowat dobrze
z zacbserwowanym efektem heterozji. Na podkreslenie zastuguje bardzo dokfadny opis procedury
generowania markeréw DArTseq zamieszczony w tej pracy, ktéry na pewno bedzie przydatny dla
czytelnikow probujgcych zrozumied tg stosunkowo ztozong metode. Z obowiazku recenzenta musze
tez wskazaé pewne pomytki w tekscie. Zgodnie z informacjg podang we wstepie pracy P3, Meuwissen
i wsp. (Genetics 2001) przeanalizowali precyzje selekcji genomowej wykorzystujgc technike DArT.
W rzeczywistosci praca Meuwissena i wsp. (2001) opisuje analizy wykanane na danych pochodzgcych
z symulacji. Inna pomytka wystapita w dyskusji — Habilitantka podajgc informacje o skutecznosci
markerow DArT w analizach zréznicowania genetycznego u réznych gatunkdéw roslin wymienia
publikacje, gdzie w badaniach zastosowano metode DArT wykorzystujacg mikromacierze do detekgji
polimorfizmu, podczas gdy w swojej pracy korzystata z genotypowania DArTseq wykorzystujgcego
sekwencjonowanie nowej generacji. Liczne przyktady zastosowania gentypowania DArTseq do analizy
zréznicowania genetycznego sg dostepne w literaturze. Nie zmienia to mojej ogdlnej dobrej oceny tej
pracy. Za jej najwainiejsze efekty uwaiam: i) szczegdfowa charakterystyke relacji pomiedzy
materiatami wykorzystywanymi w polskiej hodowli kukurydzy, opartg na dogtebnych analizach
statystycznych wynikéw pomiaréw fenotypowych i wynikéw genotypowania DArTseq, oraz
ii) identyfikacje 76 markeréw DArTseq istotnie powigzanych z co najmniej 6 badanymi cechami
struktury plonu. W omdwieniu osiggniecia Habilitantka deklaruje intencje prowadzenia dalszych
badan, zwtaszcza na jednym z tych markeréow DArTseq, na liczniejszym materiale roslinnym,
reprezentujagcym szersze tlo genetyczne, czym daje wyraz swojego zrozumienia dla potrzeby

weryfikacji ustalonych w omawianej powigzan marker-cecha na innym materiale roslinnym.

Kolejna ujeta w osiggnieciu praca (P4) pt. Genotype-environment interactions for seed yield
of maize hybrids and lines using the AMMI model {Maydica 2019) dodaje dodatkowy wymiar
do prowadzonych przez Habilitantke badan poprzez uwzglednienie interakcji genotyp-érodowisko.
W pracy tej wykorzystano ten sam materiat roslinny co w pracach wczesniejszych (P2 i P3) i wyniki
pomiaréw fenotypowych plonu ziarniakdéw. W wyniku zastosowania modelu AMMI (additive main
effects and muitiplicative interaction) wykazano istotne efekty srodowiska, genotypu i interakcji
E x G. Wymiernym efektem tych badan jest wytypowanie mieszancow F. charakteryzujacych sie
wysokim plonem i o wysokiej stabilnosci plonu, jako cennych materiatéw do wykorzystania

w programach hodowli.

Ostatnia praca skiadajaca sie na osiagniecie, (P5), zatytulowana [dentification of markers

associated with yield traits and morphological features in maize (Zea mays L) (Plants 2019), jest



rozwinieciem badan opisanych w pracy P3. Metode DArTseq zastosowano tutaj do genotypowania
liczniejszego materiatu rodlinnego — byto to 66 linii wsobnych kukurydzy z kolekgji polskich firm
hodowlanych. Przeprowadzona zostata rdwniez ocena fenotypowa tych linii wsobnych pod katem
22 cech, w jednym sezonie i jednej lokalizacji. Przeprowadzono réwniez mapowanie asocjacyjne
na tym stosunkowo niewielkim (jak na projekty mapowania asocjacyjnego) zestawie linii wsobnych.
Analizy rozszerzono rowniez o zastosowanie algorytmu BLAST do ustalenia pozycji wybranych
markerdw DArTseq {silicoDArT) w genomie referencyjnym kukurydzy. Do najwazniejszych efektow
tych badan nalezy zaliczy¢: i) uzyskanie nowych, uzytecznych dla hodowli informacji o strukturze
zréinicowania genetycznego w badanym zestawie linii wsobnych i wykazanie, ze wysokiej jakosci
markery DArTseq skutecznie grupuja linie wsobne kukurydzy, zgodnie z ich pochodzeniem, oraz
i) zidentyfikowanie markerow DArTseq (silicoDArT) istotnie powigzanych z kilkoma badanymi cechami

fenotypowymi jednoczesnie.

W konkluzji stwierdzam, ze wskazane przez dr ini. Agnieszke Tomkowiak osiggniecie ,Analiza
genetycznych uwarunkowarn zwigzanych z efektem heterozji kukurydzy (Zee mays L.)
z wykarzystaniem metod hiotechnologicznych” stanowi znaczy wkiad w rozwéj dyscypliny naukowej
rolnictwo i ogrodnictwo i wypetnia kryteria opisane w art. 219 ust.1 pkt 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018

roku Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.U. z 2018 r. poz 1668 z pdZn. zm.).

5. Ocena pozostatych osiggniec naukowych

e Pozostate osiggniecia naukowe

Na pozostaly dorobek naukowy Habilitantki skifadajg sie 43 prace naukowe, z tego
11 opublikowanych w czasopismach z listy JCR. Tylko trzy prace (wszystkie w pismach spoza listy JCR)
zostaty opublikowane przed doktoratem. Sumaryczny IF publikacji stanowigcych pozostaly dorobek
naukowy to 17,775, a sumaryczna liczba punktéw ministerialnych to 933. Prace te ukazaty sie, m. in.,
w takich czasopismach jak: Plants (IF 2,632), European Food Research and Technology (IF 2,056),
Journal of Applied Genetics (IF 1,725) i industrial Crops and Products (IF 4,191). Czasopisma spoza listy
JCR, w ktorych Habilitantka publikowata najczesciej to, m.in., Progress in Plant Protection (20 pkt
MNISWa019) , Nauka Przyroda Technologie (9 pkt MNISWae1s) 7 Zeszyty Problemowe Postepow Nauk
Rolniczych (13 pkt MINISWa16). Wszystkie publikacje w czasopismach naukowych stanowigce pozostaty
dorobek naukowy Habilitantki sg wieloautorskie (od 2 do 11 wspétautoréw). Liczba wspétautoréw, ich
afiliacje, jak i liczba opublikowanych prac, wskazujg jednoznacznie, ze Habilitantka jest bardzo aktywna
i skuteczna w podejmowaniu owocnych wspdfpracy naukowych z parterami zaréwno z réinych

jednostek i oérodkéw naukowych, jak réwniez z otoczenia gospodarczego (firmy hodowlane). Jako



osrodki, w ktorych realizowata znaczaca aktywnos¢ naukowg Habilitantka wymienia, m. in., : Instytut
Chemii Bioorganicznej PAN (Zaktad Biologii Molekularnej i Systemowej, Zaktfad Biosyntezy Biatka),
Instytut Genetyki Roslin PAN (Zespdt Genomiki Poréwnawczej Roélin Straczkowych, Zespét Struktury i
Funkcji Gendw, Zespét Fenotypowania i Genotypowania Zbdz), Instytut Widkien Naturalnych i
Zielarskich w Poznaniu, Uniwersytet Przyrodniczy we Wroctawiu (Katedra Genetyki, Hodowli Roélin
i Nasiennictwa). Wkiad procentowy Habilitantki w powstanie omawianych prac naukowych nie zostat
podany, poza nielicznymi wyjatkami. Jest ona pierwszym autorem 16 artykutéw. Na podstawie
zamieszczonego opisu stownego wkiadu Habilitantki w powstanie tych artykutow oceniam ten wkifad
jako wiodgcy, podobnie jak przypadku czesci prac, gdzie jest drugim autorem, ale jej wkiad obejmowat

opracowanie koncepcji badan, wykonanie analiz, interpretacje wynikow oraz napisanie manuskryptu.

Tematyka badawcza pozostatego opublikowanego dorebku naukowego jest szeroka i obejmuje
przede wszystkim: i) identyfikacje gendw odpornosci na patogeny u roslin uprawnych oraz
poszukiwanie markerow molekularnych tych gendw, ii) zastosowanie markeréw molekularnych
do badan zréinicowania genetycznego, weryfikacji skutecznosci krzyzowan i transferu chromatyny,
selekcji regenerantdw, itp., iii) wykorzystanie techniki kultur in vitro do uzyskiwania podwojonych
haploiddw, iv) poszukiwanie zwigzku miedzy odlegtoscig genetyczng a efektem heterozji u réinych
gatunkdw. Nalezy podkreéli¢, iz w duzym zakresie badania te majg wyrazny aspekt aplikacyjny i
potencjat na praktyczne wykorzystanie ich wynikéw w hodowli. W ostatnim okresie do swoich
zainteresowarn naukowych Habilitanka wigczyta takie zagadnienia zwigzane z badaniami poziomu
ekspresji gendw odpornosci na rdze brunatna. Po nawigzaniu wspdipracy z dr Evansem Lagudah z
CSIRO Plant Industry (Canberra, Australia) ztozyta do NCN zwigzany z tg tematyka wiosek na pojedyncze
dziatanie badawcze MINIATURA, ktéry zostat zakwalifikowany do finansowania. Obszerny zakres
tematyczny prowadzonych badan pokazuje, iz Habilitantka opanowata szeroki wachlarz technik
biotechnologicznych i biostatystycznych oraz jest dobrze przygotowana do podejmowania nowych

wyzwan | prowadzania samodzielnej pracy naukowej.

Dr ini. Agnieszka Tomkowiak brata aktywny udziat w Zyciu naukowym $rodowiska. Przed
uzyskaniem stopnia doktora byta wspdfautorem doniesien na 3 konferencjach krajowych, na jednej z
nich wyglosita referat. Po doktoracie byta wspotautorem 8 doniesien na konferencjach
miedzynarodowych (jeden referat) i 38 na konferencjach krajowych (w tym trzy referaty). Od 2019 jest
cztonkiem trzech towarzystw naukowych: Polskiego Towarzystwa Genetycznego, Zwigzku Tworcow
Odmian Roslin Uprawnych i Polskiego Towarzystwa Agronomicznego. Zostata rowniez zaproszona do
wykonania 4 recenzji artykuféw naukowych dla czasopism naukowych. Czterokrotnie zostata

nagrodzona przez JM Rektora UP w Poznaniu nagroda zespotowa za osiagniecia w pracy zawodowej.



e kierowanie projektami badawczymii udziat w projektach

Habilitantka posiada duze doswiadczenie w realizacji badar w ramach projektow badawczych. Byta
wykonawca w 8 projektach réinych typdw finansowanych przez MRIRW, NCBIR

i KBN. Obecnie kieruje pojedynczym dziataniem naukowym MINIATURA (NCN).
e staie

Dr inz. Agnieszka Tomkowiak nie odbyta Zadnego diugoterminowego staiu zagranicznego,
ale odbyla staze w osrodkach krajowych — w Instytucie Chemii Bioorganicznej Polskiej Akademii Nauk
w Poznaniu, w Zakfadzie Biosyntezy Biatka (224 godziny), W Poznanskiej Hodowli Roélin Sp. z o.0.
Oddziat Wiatrowo (90 godzin), oraz w Centralnym Osrodku Badania Odmian Roslin Uprawnych w Stupi
Wielkiej (40 godzin). Odbyta réwniez staz Bio-Tech Transfer w INNO-GENE S.A. (80 godzin), dotyczacy

komercjalizacji przedsiewziec biotechnologicznych.

W konkluzji stwierdzam, Zze Habilitantke wypetnia kryterium opisane w art. 219 ust.1 pkt 3
ustawy z dnia 20 lipca 2018 roku Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.U. z 2018 r. poz. 1668 z
poin. zm.). wykazania sie istotng aktywnoscig naukows lub artystyczng realizowang w wiecej niz

jednej uczelni, instytucji naukowej lub instytucji kultury, w szczegdlnosci zagranicznej.

6. Informacja o osiggnieciach dydaktycznych, organizacyjnych i popularyzujacych nauke
e Osiggniecia dydaktyczne

Drinz. Agnieszka Tomkowiak wykazuje rowniez bardzo duza aktywnos¢ dydaktyczna. Petni funkcje
promotora pomocniczego w jednym przewodzie doktorskim. Byta opiekunem 14 prac magisterskich
i 16 prac inzynierskich. Wygtosita dwa cykle wyktaddw w ramach programu Staff Mobility For Teaching
{Erasmus+) —w Turcji i na Litwie. Brafa réwniez udziat w organizacji i prowadzeniu wyktadow i cwiczen
w ramach projektdw unijnych. Jest rowniez wykfadowcg na studiach podyplomowych ,,Nowoczesne

Technologie w Produkcji Roslinnej”. Jest koordynatorem przedmiotow InZynieria genetyczna

i Biotechnological research of environmental sciences na Wydziale Rolnictwa i Bioinzynierii.
Opracowata i prowadzi c¢wiczenia z przedmiotow Genetyka roslin, Iniynieria genetyczna,

Agrobiotechnologia, Podstawy odpornosci na agrofagi, Hodowla odpornosciowa.
e Osiggniecia organizacyjne

Habilitantka byta cztonkiem komitetu organizacyjnego przygotowujgcego konferencje ,Zjazd
Katedr Genetyki , Hodowli, Nasiennictwa i Biotechnologii Roslin, Poznan, 2014). Od 2014 roku jest
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czfonkiem Rady Wydziatu Rolnictwa i Bioinzynierii, od 2017 roku — cztonkiem Wydziatowej Komisji
ds. Kadr Naukowych, a od 2016 roku - cztonkiem Zespotu ds. Jakoéci Ksztalcenia na kierunku Rolnictwo.

Petni réwniez funkcje organizacyjne na rzecz Katedry Genetyki i Hodowli Reslin UP.
e Osiagnigcia popularyzacyjne

Dr inz. Agnieszka Tomkowiak aktywnie prowadzi dziatania popularyzujgce nauke. Uczestniczyta w
realizacji zaje¢ laboratoryjnych w kilku edycjach Europejskiej Nocy Naukowcow, a takie Poznanskiego
Festiwalu Nauki i Sztuki. Wspotorganizowata i prowadzita zajecia dla mtodziezy licealnej w ramach
~Wagarow z Przyroda”. Jest réwniez wspoétautorem trzech publikacji popularnonaukowych — dwie z

nich ukazaty sie zanim uzyskata stopien doktora.

7. Informacja o innych osiagnieciach

Habilitantka prowadzi wspdlprace z otoczeniem gospodarczym. Jest to wspdtpraca z polskimi
spétkami hodowlanymi w ramach wspdlnie realizowanych projektow. Brata rowniez udziat

w opracowaniu instrukcji wdrozeniowej dla spotek hodowlanych w ramach projektu NCBIR BIOTRIGEN.

8. Podsumowanie

Uwazam, ze dotychczasowe osiggniecia Habilitantki sg wystarczajgce do ubiegania sie o uzyskanie
stopnia naukowego doktora habilitowanego. Przedstawione osiggnigcie habilitacyjne oceniam dobrze,
podobnie jak cato$¢ dorobku naukowego dr inz. Agnieszki Tomkowiak. Wyniki jej prac naukowych
stanowia znaczacy wkiad w rozwdj dyscypliny rolnictwo i ogrodnictwo. Jej dziatalnosé¢ dydaktyczna,
organizacyjna i popularyzujaca nauke jest réwniez wystarczajgca, dlatego popieram wniosek dr inz.
Agnieszki Tomkowiak o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego w dziedzinie nauk

rolniczych w dyscyplinie rolnictwo i ogrodnictwo.
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